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Болезнь Альцгеймера (БА) — наиболее распространённая форма деменции, 
неизлечимое дегенеративное заболевание, впервые описанное в 1906 году немецким 
психиатром Алоисом Альцгеймером. Как правило, она обнаруживается у людей старше 65 
лет, но существует и ранняя болезнь Альцгеймера—редкая форма заболевания. Общемировая 
заболеваемость на 2006 год оценивалась в 26,6 млн человек, а к 2050 году число больных 
может вырасти в четверо.

У каждого человека болезнь протекает по-своему, но при этом наблюдается ряд общих 
симптомов: расстройство памяти, раздражительность и агрессивность, нарушается 
способность говорить и понимать сказанное, происходит потеря долговременной. Средняя 
продолжительность жизни после установления диагноза составляет около семи лет, менее 
трех процентов больных живут более четырнадцати лет.

Как известно многие пептиды могут самостоятельно собираться в нитевидные 
образования известные, как амилоидные фибриллы. Амилоид образующие пептиды включают 
в себя молекулы, ассоциированные с нейродегенеративными заболеваниями, например, 0- 
амилоидный пептид в болезни Альцгеймера, R - синуклеиновый белок в болезни Паркинсона.

Одним из новых элементов наномира являются дендримеры (древообразные 
полимеры) - регулярные ветвящиеся из единого центра полимерные наноструктуры размером 
от 1 до 10 нм, содержащие обычно одни и те же повторяющиеся элементы в разных 
сферических слоях вокруг их центра. Именно дендримеры с положительно заряженными 
концевыми группами могут препятствовать образованию амилоидных фибрилл или даже 
полностью разрушать уже существующие зрелые фибриллы [1-10].

В данной работе методом молекулярной динамики моделируется взаимодействие 
лизинового дендримера третьего поколения с амилоидными пептидами [4, с. 1036].

Рис. 1. Дендример и стопка амилоидных пептидов
В течение первых 40 нс моделирования происходит полная адсорбция всех пептидов на 
дендример.
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Рис. 2. Разрушение стопки амилоидных пептидов
Таким образом, добавление дендримера с положительно заряженными концами 

приводит к разрушению устойчивой стопочной структуры, состоящей из коротких 
амилоидных пептидов и их адсорбции на дендримере с образованием устойчивого дендример- 
пептидного комплекса примерно за 40 нсек.
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Аннотация 
МОЛЕКУЛЯРНО-ДИНАМИЧЕСКОЕ МОДЕЛИРОВАНИЕ АМИЛОИДНЫХ 

ПЕПТИДОВ С ДЕНДРИМЕРОМ
Хамидова Д.

В настоящей работе методом молекулярной динамики исследовались отдельные короткие 
амилоидные пептиды в воде, и проведено моделирование взаимодействия дендримера 3-го 
поколения со стопкой амилоидных пептидов.
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Annotation
MOLECULAR DYNAMIC MODELING OF AMYLOID PEPTIDES WITH DENDRIMER 

Hamidova D.
In the present work, the individual short amyloid peptides in water were studied by the molecular 
dynamics method, and the interaction of the 3rd generation dendrimer with a stack of amyloid 
peptides was simulated.
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